Script
#Anova com a áera de vida
read.table("anova_área_de_vida.txt",header=T)
teste.anova<-read.table("anova_área_de_vida.txt",header=T)
teste.anova
anova<-aov(area_de_vida~local,data=teste.anova)
anova
summary(anova)

#Teste de normalidade (a normalidade é alcançada com um valor de p > 0,05)
shapiro.test(resid(anova))

#Teste da homogeneidade das variâncias (a homogeneidade é alcançada com valores acima de p acima de 0,05)
leveneTest(area_de_vida~local,data=teste.anova)

#Teste Tukey
TukeyHSD(anova)

#Gráfico
boxplot(area_de_vida~local,data=teste.anova)
Resultados do Teste 

Resultado da análise

> #Anova com a áera de vida
> read.table("anova_área_de_vida.txt",header=T)
   local area_de_vida
1     PZ         0.61
2     PZ         0.39
3     PZ         0.77
4     PZ         1.37
5    FEC         0.40
6    FEC         0.49
7    FEC         0.90
8    FEC         0.84
9    RFH         0.55
10   RFH         0.69
11   RFH         0.58
12   RFH         0.52
13   RFH         0.50
14   RFH         0.52
> teste.anova<-read.table("anova_área_de_vida.txt",header=T)
> teste.anova
   local area_de_vida
1     PZ         0.61
2     PZ         0.39
3     PZ         0.77
4     PZ         1.37
5    FEC         0.40
6    FEC         0.49
7    FEC         0.90
8    FEC         0.84
9    RFH         0.55
10   RFH         0.69
11   RFH         0.58
12   RFH         0.52
13   RFH         0.50
14   RFH         0.52
> anova<-aov(area_de_vida~local,data=teste.anova)
> anova
Call:
   aov(formula = area_de_vida ~ local, data = teste.anova)

Terms:
                    local Residuals
Sum of Squares  0.1216607 0.7397750
Deg. of Freedom         2        11

Residual standard error: 0.2593304
Estimated effects may be unbalanced
> summary(anova)
            Df Sum Sq Mean Sq F value Pr(>F)
local        2 0.1217 0.06083   0.905  0.433
Residuals   11 0.7398 0.06725               
> #Teste de normalidade (a normalidade é alcançada com um valor de p > 0,05)
> shapiro.test(resid(anova))

	Shapiro-Wilk normality test

data:  resid(anova)
W = 0.94175, p-value = 0.4413

> #Teste da homogeneidade das variâncias (a homogeneidade é alcançada com valores acima de p acima de 0,05)
> leveneTest(area_de_vida~local,data=teste.anova)
Levene's Test for Homogeneity of Variance (center = median)
      Df F value  Pr(>F)  
group  2  3.1689 0.08188 .
      11                  
---
Signif. codes:  0 ‘***’ 0.001 ‘**’ 0.01 ‘*’ 0.05 ‘.’ 0.1 ‘ ’ 1
> #Teste Tukey
> TukeyHSD(anova)
  Tukey multiple comparisons of means
    95% family-wise confidence level

Fit: aov(formula = area_de_vida ~ local, data = teste.anova)

$local
           diff        lwr       upr     p adj
PZ-FEC   0.1275 -0.3677677 0.6227677 0.7710612
RFH-FEC -0.0975 -0.5496155 0.3546155 0.8321203
RFH-PZ  -0.2250 -0.6771155 0.2271155 0.4015950

> #Gráfico
[bookmark: _GoBack]> boxplot(area_de_vida~local,data=teste.anova)

