Appendix 4: List of apomorphies with other extant pinnipeds as the outgroup
The following list of apomorphies (Supplementary Table 2) is results of the analysis when the ACCTRAN option is selected as the optimization method. CI is the consistency index of each character; ambiguous transformations are signalled by a simple arrow, and unambiguous ones by a double arrow. The node numbers are specified on the following tree (Supplementary Fig. 1).
	Branch (bootstrap support value)
	Character number
	CI
	State change

	node 36 to Potamotherium
	26
	0.500
	0-->1

	
	41
	0.333
	0-->1

	
	47
	0.500
	0==>1

	
	59
	0.333
	0-->1

	
	65
	0.333
	0-->1

	
	67
	0.333
	0-->1

	
	73
	0.500
	0-->1

	
	77
	0.500
	0-->1

	node 36 to node 21 (81)
	16
	1.000
	1==>0

	
	34
	1.000
	0==>1

	
	36
	1.000
	1==>0

	
	45
	1.000
	1==>0

	
	49
	1.000
	0==>1

	
	50
	1.000
	0-->1

	
	54
	0.250
	1==>0

	
	66
	0.333
	0-->1

	
	72
	0.500
	0-->1

	
	74
	0.500
	0==>1

	
	75
	0.500
	0-->1

	
	88
	1.000
	0==>2

	
	91
	0.500
	0-->1

	node 21 to node 20 (97)
	17
	1.000
	0==>1

	
	19
	1.000
	1==>0

	
	26
	0.500
	0-->1

	
	79
	0.333
	1==>0

	node 21 to Odobenus rosmarus
	1
	0.500
	0-->1

	
	6
	0.500
	0-->1

	
	46
	0.500
	0-->1

	
	55
	0.333
	0==>1

	
	56
	0.250
	0==>1

	
	71
	0.500
	0==>1

	
	85
	0.667
	0-->1

	node 36 to node 35 (97)
	1
	0.500
	0-->1

	
	2
	0.500
	0==>1

	
	4
	1.000
	0==>1

	
	5
	0.333
	0==>1

	
	6
	0.500
	0-->1

	
	13
	1.000
	0==>1

	
	14
	0.333
	0-->1

	
	21
	0.500
	0==>1

	
	25
	1.000
	0==>1

	
	31
	1.000
	0==>1

	
	32
	1.000
	0==>1

	
	37
	1.000
	0==>1

	
	40
	1.000
	0==>1

	
	42
	0.333
	0-->1

	
	43
	1.000
	0==>1

	
	46
	0.500
	0-->1

	
	48
	1.000
	0==>1

	
	53
	1.000
	0==>1

	
	60
	1.000
	0==>1

	
	64
	0.333
	0==>1

	
	69
	0.500
	0-->1

	
	85
	0.667
	0==>2

	
	86
	0.667
	0-->1

	node 35 to node 23 (98)
	22
	0.500
	0==>1

	
	27
	1.000
	0==>1

	
	29
	1.000
	1==>0

	
	33
	1.000
	0==>1

	
	41
	0.333
	0-->1

	
	58
	1.000
	0==>1

	
	63
	1.000
	0==>1

	
	65
	0.333
	0-->1

	
	67
	0.333
	0-->1

	
	71
	0.500
	0==>1

	
	73
	0.500
	0-->1

	
	78
	1.000
	1==>0

	
	79
	0.333
	1==>0

	
	84
	0.500
	0==>1

	node 23 to node 22 (87)
	14
	0.333
	1-->0

	
	35
	1.000
	0==>1

	
	69
	0.500
	1-->0

	
	76
	1.000
	0==>1

	node 22 to Phoca vitulina
	2
	0.500
	1==>0

	
	23
	0.333
	0==>1

	node 22 to Halichoerus grypus
	5
	0.333
	1==>0

	node 23 to Erignathus barbatus
	10
	0.333
	0==>1

	
	54
	0.250
	1==>0

	node 35 to node 34 (98)
	3
	1.000
	0==>1

	
	12
	1.000
	0==>1

	
	23
	0.333
	0==>1

	
	56
	0.250
	0==>1

	
	59
	0.333
	0-->1

	
	62
	1.000
	0==>1

	
	66
	0.333
	0-->1

	
	72
	0.500
	0-->1

	
	75
	0.500
	0-->1

	
	77
	0.500
	0-->1

	
	81
	1.000
	0==>1

	
	82
	0.500
	0==>1

	
	86
	0.667
	1-->2

	
	88
	1.000
	0==>1

	
	89
	1.000
	0==>1

	
	90
	1.000
	0==>1

	node 34 to node 24 (73)
	39
	1.000
	0==>1

	
	42
	0.333
	1-->0

	
	57
	0.500
	0-->1

	node 34 to node 33 (64)
	37
	1.000
	1==>2

	
	83
	1.000
	0==>1

	node 33 to node 25 (61)
	22
	0.500
	0-->1

	
	70
	0.500
	0-->1

	
	79
	0.333
	1-->0

	
	80
	1.000
	0==>1

	
	91
	0.500
	0==>1

	node 25 to Mirounga leonina
	5
	0.333
	1==>0

	node 25 to Callopha obscura
	42
	0.333
	1-->0

	
	82
	0.500
	1==>0

	node 33 to node 32 (90)
	7
	0.500
	0==>1

	
	9
	0.500
	0==>1

	
	24
	0.500
	0-->1

	
	30
	1.000
	0==>1

	
	38
	1.000
	0==>1

	
	55
	0.333
	0==>1

	
	74
	0.500
	0-->1

	
	87
	1.000
	0==>1

	node 32 to node 27 (51)
	18
	0.500
	0==>1

	
	44
	0.500
	0==>1

	
	86
	0.667
	2==>1

	node 27 to node 26 (62)
	20
	1.000
	0==>1

	
	24
	0.500
	1-->0

	
	64
	0.333
	1-->0

	
	68
	0.500
	0-->1

	node 26 to Hadrokirus martini
	56
	0.250
	1==>0

	
	57
	0.500
	0==>1

	node 26 to Piscophoca pacifica
	11
	0.333
	0==>1

	
	52
	0.333
	0==>1

	
	54
	0.250
	1==>0

	node 27 to Homiphoca capensis
	10
	0.333
	0==>1

	
	28
	0.333
	0==>1

	
	65
	0.333
	0==>1

	
	66
	0.333
	1==>0

	
	84
	0.500
	0==>1

	node 32 to node 31 (40)
	61
	1.000
	0==>1

	node 31 to Acrophoca longirostris
	54
	0.250
	1==>0

	
	56
	0.250
	1==>0

	
	64
	0.333
	1==>0

	
	68
	0.500
	0==>1

	node 31 to node 30 (78)
	21
	0.500
	1==>0

	
	23
	0.333
	1==>0

	
	52
	0.333
	0-->1

	
	67
	0.333
	0==>1

	
	70
	0.500
	0==>1

	node 30 to node 28 (68)
	9
	0.500
	1==>0

	
	47
	0.500
	0==>1

	
	59
	0.333
	1==>0

	node 28 to Leptonychotes weddellii
	7
	0.500
	1==>0

	node 28 to Ommatophoca rossii
	11
	0.333
	0==>1

	
	18
	0.500
	0==>1

	
	28
	0.333
	0==>1

	
	41
	0.333
	0==>1

	
	52
	0.333
	1-->0

	node 30 to node 29 (91)
	8
	1.000
	0==>1

	
	15
	1.000
	0==>1

	
	16
	1.000
	1==>2

	
	51
	1.000
	0==>1

	node 29 to Lobodon carcinophaga
	10
	0.333
	0==>1

	
	14
	0.333
	1==>0

	
	28
	0.333
	0==>1

	
	44
	0.500
	0==>1

	
	55
	0.333
	1==>0

	node 29 to Hydrurga leptonyx
	11
	0.333
	0==>1
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