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Bradi4g04420.1.p-AtBOR2 TSSG----=====——-~| GTPVAELKGIRSPCISEKAYSPRVTELRH----~ ERSP--LGERDSPRTGETRASKLGEGSAPK~~~-~--~ 712
Bradi2g34110.1.p-AtBOR4 DERL IRLNSVQMTRQFSRIAS LAPERP 678
Bradi2g04690.1.p-AtBOR4 EERHLQV------- HSNAVQPSV 666
Brara.D00064.1.p-AtBOR2 TSST STPVYHRN LSQVFSPRVNELRGGGMMSPSLA--GKGHNSPKPS-~~-~ PLNPSSSSPSK------ 707
Brara.A00544.1.p-AtBOR7 EGTSH MVYPENSGHS 675
Brara.C03154.1.p-AtBOR3 AGSVGGGSTGGSPAGG-VELMRRVVSFQNPRVSEKVY IRSLSDYRGGGESSPRSP-AGRAPLSPRFAAAGGGAGGEQRLSNLGKSV-~- 737
Brara.F01062.1.p-AtBOR4 EDK GNQI1YPKEKVQAED-ETRVLRDSQ 682
Brara.F02740.1.p-AtBOR6 EPRLE----- SEERRVTFEPH 672
Brara.B02140.1.p-AtBOR4 PDK GHQIYPNEIVEAGDGD I STPRE 683
Crel0.9443900.t1.1-AtBOR1 DVLATAG---------- SGDAAGGGATAAAGALDWEAERGL I ESEHVGVQPVHHLTRSQLRQRMAAGAPAGVEAGVGATGQHAGG---~ 1032
Cucsa.192570.1-AtBOR2 TSST-=mmmmmmm e, ATP1SDRKS ID---SPHRSFSPRLSELKG--EHSPRAG--GRGTPGQRSAEAKPSSLGKSPLNNTASK--~-- 717
Cucsa.300580.1-AtBOR4 EDR HNQ 661
Cucsa.098470.1-AtBOR2 TSSS---—=-——mmmmmm PTTLEGIKS1YSPQIPQKLYSPRINELRR--ERSSLSP--GKGLDFKLNGSPSPSEEPGPGPSFRN-~~~-~ 717
Eucgr.C02816.1-AtBOR4 EEMLI RVRSEDASRK 668
Eucgr.J03035.1-AtBOR4 EDR HGHVHPEDTISLE 669
Eucgr.H04094.1-AtBOR2 TSSC-AT---———-—-~ PSRELK--G1Q----SPRIYSPRISELR--GDQSPQLS--GRSPSSPRT---RPSNLGKTG-~-~-~-~--~ 706
Eucgr.C04162.1-AtBOR4 DEKFV- QVFPEDEEQPRDS 668
Eucgr.H00896.1-AtBOR1 TSST-=mmm e TTPAHDSKSTLQ--SPRPSFSPRVSELRG--ERSP-YG--GRGPYSPRTGEKQPSHLGKSPSNPASG-~---~- 716
Eucgr.B00302.1-AtBOR2 ~PSSTDDIKPALSPRMSQRAFSP-———==——————— NFT--GKAVVEKQTHSPGPSSLGKNTYGSSSN- 709
Glyma.06G181900.1.p-AtBOR2  TSST-----=-—----—- PTSMGD IRPANSPQLTRRISSPPVTELRG--ESSLRPT--RKE IKLMQTPSPRSPGLGKVTKDSPST--~~-~ 723
Glyma.15G011200.1.p-AtBOR4 EER NCQVYPDENGSPLTDF 669
Glyma.04G184000.1.p-AtBOR2 ~ TSST----—--—--——- PTSTGD IRPANSPQLARRIPSPRVTELRG--ESSLRPT--GKE IKLMQTPSPRSPGLGKVTKDLP-~~~--~ 720
Glyma.17G207700.1.p-AtBOR6 RNNSK-—---~ SFSYSSSEDMQH 663
Glyma.04G069500.1.p-AtBOR7 SFNDRNHS FSEDRHTQVYPGNAV: 662
Glyma.09G031400.1.p-AtBOR2 ~ MKST----—--——-———- PNLSQELTS--PRLTDKVYSPRISHLR--GNQSPRG-~---VGRGSFSPAEVRPSNLRKGG-~~~~=--~---~ 708
Glyma.19G219500.1.p-AtBOR2 PTPRTDPKSHL ---SPRLSFSARVGEFKT--EQSPRSG--ARGPLSPKAGEVRLSNLGRSPLNPDSKQQDQN 723
Glyma.03G222300.1.p-AtBOR2 ~PTPRTDTNSHL ---SPRLSFSSRMGEFKT--EQSPRSG--ARGPLSPKAGEVRLSHLGRSPLNPDSKQHDHN 723

Gorai .005G135900.1-AtBOR2 PSSVGD IKPSYSPGVLQNAYSPRISQLR-~~-~~~ GKT--EKVLELKQTPSPGPSTLGQSSRASSS I ----~ 715

Gorai .011G205300.1-AtBOR4 EERLH QVHP 662
Gorai .005G070200.1-AtBOR1 PSKEFKGTE IESPCFSEQGYSPRVNELRA-GRRSPRN--VGRGPFSPRTSEVRPSNLGKSG 716
Gorai .006G266200.1-AtBOR2 TSSTGTT--- —-PSKEFK--SI1QSPRFSEKVYSPRISQLR--GELSPGN--AGRGPFSPRANEK-PSNLGKG-~~-~~---~ 712
Gorai .008G137000.1-AtBOR1 TSST---- ~STPANYPRSHLSP-CLSS--SPHLGELRG-~-ERSPRAR-~GNEPHSPMT -~ -~~~ AIGRSPLNPSPS- 710
Gorai .004G146300.1-AtBOR2 TSST-=mmm e m e, ATPANGPRSHQSP-RLSCN-SPRLNELKG--ERSPRAS--GNGSHSPRTGELKPSNLGKSPLNRGSN-~-~~~- 717
Gorai .009G010600.1-AtBOR4 EERLY QVHPEEKAELNSSSNRF 673
Medtr2g032690.1-AtBOR1 GYQIKYTTFRIPRLPDQVQNPHVNQLR--GNPNIVT-~-~LEVEVLGEDPLGREDKVH-~~~~———————— 708
Medtr7g110000.1-AtBOR2 ~PTPRNDPKSRL ---SPHLSFNSRVGEFAT--EQSPRSG--VRGTNSPMTKEMRLSGRG I SPLNPDSKHQDKK 724
Medtr3g077670.1-AtBOR2 S ATP1SGIRSANS--LQGT IPSPRVAALRG--ENSLGSN--GKELKSKQTP 703
Medtr3g107730.1-AtBOR7 RNRS NSFNDRNHSN SFNDRNHSNSFNEDRHN 678
Medtr0459s0020.1-AtBOR4 659
LOC_0s01g08020.1-AtBOR4 EERHPQA HTKAVQPRCGDTENWSEC 672
LOC_0s05g08430.1-AtBOR5 DERL IQLNSVKMTRELSRIPT FTPPRS 677
LOC_0s12g37840.1-AtBOR2 TSSG-====m=mm e GTPVAELKGIRSPCISERAYSPCITELRH--~--~ DRSP--LGGRGSPRTGETRSSKLGEGSTPK~~~-~--~ 711
Phpat.001G035800.1.p-AtBOR2 NHFGIPTSSTEFNSHSTNTHEDQL 700
ppa002139m-AtBOR2 ASSA-TT---———-—-— PSKEFK--S1QSPLFSDKIYSPRLSELR--GEPSPQNGGNGQ--FSPRTGEARSSNLAKSG--~~-~-~--~ 710
ppa002104m-AtBOR2 TSST---- ~STPGNAPKILG---SPHSSFSPRVNELRG--ERSPRSG--GRGPNSPRTPGS-SS I LGKSPSDNTTS- - 716
ppa002100m-AtBOR2 SSLT--- —-PTSLEGIKPAHSPRTSQRVYSPHLSELRG--ERSPR----~ QGLERTQTPSPGSSILGQTTPGSSS-~- - 716
Potri.002G191000.1-AtBOR2 ) TTPANNPKSLQSP-RLSYTYSPRISELRG--QKSPKSS--GRGLNSPRTGDQKLSKLGKSPSSSEQN-~--~~ 731
Potri.006G249800.1-AtBOR4 EERLH QARNTHLLCP 666
Potri.008G100300.1-AtBOR2 PSSD-AT--======—- ASKEFR--S1QSPRFSDKVYSPRVSEVR--GDYSPRLGGTGRGPFSPRIGESRLSNLGKSG-~~=====~~-- 712
Potri.015G077600.1-AtBOR2 TSST-—-————mmmm e PGSVENMKSSYSPRLSQRAYSPRVSEPRV--DRNPRFT--GKGAELKQTPSPGFSNLGQSNPGSSSC-~--~-~ 720
Potri.018G031700.1-AtBOR4 EDRLH QVYPHEQG 666
Potri.012G081800.1-AtBOR2 TSST-==mmmmmm e PGSVED IKSSYNPCLSQRAYSPRVGELRV--DQSPRFS--GKGVELKQNPSPVPSNLGQSSHASSSC--~-~ 720
Potri.001G174500.1-AtBOR4 EEN ATQVCSNGAVQPE 668
Potri.003G059700.1-AtBOR4 EEKNTLRFIPRVLSNQNET INHLGQD 678
Potri.006G154700.1-AtBOR4 DDKIF QVHPGEDSEGGL 667
Phvul .001G053300.1-AtBOR6 LKKRT- PVEDPMQQINIYE 649
Phvul .001G215700.1-AtBOR2 TSST-—-————mmmm e TTPRTDPKSHL---SPRVSFSSRVGELKT--EQSPRSG-~-ARGSLSPNAGEVRLSNLGRSPLNPDSKQQDHN 723
Phvul .005G174400.1-AtBOR4 EER NHQ IHPDENGSQAQIVSDGR 673

-009G178000.1-AtBOR2 TSST---————mmmmm PTSTGD IRPANSPRIGKS I PSPRVSELRG--ESSLRPT--GKE IKL IQTPSPHSPALGKVTKGSPSS-~---~ 722

-008G132300.1.p-AtBOR2 TSSG------=--==—-~| GTPVAELKGIRSPSISEKAYSPRLTELRH----~ ERSP--LGGRNSPRTPS----KLGEGSTPK~-~~~~--~ 709

-009G064200.1.p-AtBOR4 DGRLLQLNSVRMTRELSRAPSRIELSRAPSRVPRVMEQ-—===========—=———~ 687

-003G047900.1.p-AtBOR4 EERPIQV------- ATNAVQPSL 663
Solyc06g071500.2.1-AtBOR2 TSST-—-————mm o PTSLDE IKSTHSPQLSQRAYSPRINVLRG-~-ERSPRFN--GKGLE IKQTPSPQPSKLGQNDRGPSS I -~-~-~ 720
Solyc01g079150.2.1-AtBOR1 TSST-==mmmmmm e, ATPIRDTKLLQSPRISEKAYSPQINKLRG--QQSPLSG--GRGTFSPRTGEPKPSNLGTSPRTSTPND--~-- 720
GSVIVT01007733001-AtBOR2 TSSS-==mmmmmm e PASLGDMKPAYSPRLSQRAYSPRLSELRA--EQSPRFT--GKGVELKETPSPRPSILGKSPHGSSSS--~-~ 720
GSVIVT01015478001-AtBOR4 ADWIS QVHPKKDEEHNDRDTNEA 675
GSVIVT01035800001-AtBOR4 EDRFF QVHP----EDTSRTQ 669
GSVIVT01017647001-AtBOR2 PSKDFK--STKS--FSDRVCSPRITELR--GIRSPRFG--GRGPFSPRTGEARQSNLGKSGQNSDI 717
GSVIVT01028186001-AtBOR2 ATPTKDPRNFQSPRLSEKAYSPRVSELRG--EHSPQSS--GRGKYSPKTGEVKPSNLGKSPHSSN- 717
GSVIVT01017223001-AtBOR4 EEK HAQERY 668
GRMZM2G082203_P01-AtBOR2 TSSG-====m=mm e GTPVAELKGIRSPSISEKAYSPRVIELWH ERS PRTPS MLGEGSTPK--=-=--~ 702
GRMZM2G166159_P01-AtBOR2 TSSG----==—===——~| GTPVAELKGIRSPSISEKAYSPRLTELQH----~ ERSP--LGGRSRPRTPS-~---KLGEGSAPK~-~~-~--~ 709
GRMZM2G051753_P01-AtBOR4 EERPIQVTVSTHMVASSAVQPSL 670

Figure S1 Sequence alighnment of BOR1 homologs in 18 plant species. Tyrosine-based motifs were specified with red frame. Acidic

di-leucine motif was specified with green frame. Lysine residue was specified with blue frame.



