Appendix S7. Mean uncorrected p distances (complete deletion) between members of the Arabian radiation of Hemidactylus based on fragments of 12S gene (below the diagonal) and cytb (above the diagonal). Values for the H. robustus species group are in bold. Material for comparison taken from from Šmíd et al. (2013a).
	
	
	1
	2
	3
	4
	5
	6
	7
	8
	9
	10
	11
	12
	13
	14
	15
	16
	17
	18
	19
	20
	21
	22
	23
	24
	25
	26
	27
	28
	29
	30
	31
	32

	1
	H. alkiyumii
	 
	0.165
	0.15
	0.145
	0.162
	0.18
	0.144
	0.175
	0.129
	0.137
	0.151
	0.157
	0.165
	0.162
	0.179
	0.178
	0.147
	0.174
	0.144
	0.129
	0.166
	0.174
	0.142
	0.156
	0.136
	0.217
	0.195
	0.196
	0.168
	0.139
	0.13
	0.152

	2
	H. barodanus
	0.076
	 
	0.179
	0.159
	0.179
	0.154
	0.161
	0.173
	0.168
	0.183
	0.187
	0.153
	0.182
	0.177
	0.146
	0.148
	0.174
	0.19
	0.148
	0.148
	0.16
	0.185
	0.159
	0.17
	0.183
	0.19
	0.15
	0.194
	0.188
	0.156
	0.167
	0.159

	3
	H. dawudazraqi
	0.08
	0.076
	 
	0.148
	0.167
	0.188
	0.154
	0.17
	0.149
	0.133
	0.157
	0.151
	0.111
	0.142
	0.161
	0.167
	0.159
	0.113
	0.17
	0.127
	0.17
	0.166
	0.151
	0.102
	0.145
	0.167
	0.188
	0.186
	0.153
	0.124
	0.112
	0.151

	4
	H. festivus
	0.065
	0.084
	0.088
	 
	0.149
	0.178
	0.124
	0.18
	0.123
	0.13
	0.139
	0.163
	0.159
	0.158
	0.157
	0.16
	0.125
	0.141
	0.135
	0.121
	0.145
	0.158
	0.12
	0.151
	0.126
	0.196
	0.187
	0.188
	0.153
	0.129
	0.143
	0.134

	5
	H. forbesii
	0.081
	0.099
	0.104
	0.074
	 
	0.183
	0.171
	0.196
	0.148
	0.135
	0.14
	0.156
	0.198
	0.167
	0.162
	0.188
	0.141
	0.171
	0.091
	0.123
	0.168
	0.163
	0.14
	0.163
	0.145
	0.173
	0.194
	0.193
	0.17
	0.153
	0.141
	0.16

	6
	H. granchii
	0.074
	0.053
	0.074
	0.096
	0.113
	 
	0.172
	0.189
	0.192
	0.193
	0.212
	0.169
	0.188
	0.181
	0.149
	0.162
	0.186
	0.179
	0.185
	0.167
	0.169
	0.188
	0.177
	0.19
	0.196
	0.188
	0.146
	0.216
	0.177
	0.173
	0.165
	0.172

	7
	H. granosus
	0.086
	0.107
	0.097
	0.074
	0.09
	0.114
	 
	0.181
	0.152
	0.152
	0.166
	0.176
	0.155
	0.177
	0.163
	0.171
	0.136
	0.166
	0.14
	0.121
	0.144
	0.148
	0.137
	0.137
	0.12
	0.179
	0.193
	0.194
	0.139
	0.127
	0.136
	0.155

	8
	H. hajarensis
	0.081
	0.082
	0.077
	0.086
	0.106
	0.082
	0.11
	 
	0.174
	0.171
	0.196
	0.166
	0.174
	0.167
	0.157
	0.175
	0.184
	0.176
	0.171
	0.142
	0.172
	0.183
	0.185
	0.167
	0.175
	0.178
	0.188
	0.195
	0.184
	0.175
	0.164
	0.198

	9
	H. homoeolepis
	0.078
	0.103
	0.106
	0.076
	0.04
	0.117
	0.098
	0.101
	 
	0.119
	0.14
	0.164
	0.172
	0.15
	0.165
	0.172
	0.147
	0.162
	0.136
	0.117
	0.164
	0.17
	0.154
	0.145
	0.151
	0.206
	0.182
	0.2
	0.164
	0.128
	0.138
	0.15

	10
	H. minutus
	0.086
	0.106
	0.114
	0.071
	0.053
	0.11
	0.092
	0.114
	0.048
	 
	0.141
	0.156
	0.162
	0.146
	0.171
	0.166
	0.124
	0.161
	0.115
	0.081
	0.166
	0.164
	0.135
	0.14
	0.131
	0.183
	0.182
	0.21
	0.158
	0.124
	0.13
	0.149

	11
	H. inexpectatus
	0.088
	0.102
	0.113
	0.096
	0.058
	0.124
	0.096
	0.113
	0.046
	0.072
	 
	0.17
	0.189
	0.172
	0.171
	0.204
	0.156
	0.157
	0.147
	0.142
	0.175
	0.173
	0.158
	0.153
	0.141
	0.204
	0.215
	0.206
	0.175
	0.147
	0.154
	0.174

	12
	H. jumailiae
	0.074
	0.063
	0.074
	0.081
	0.103
	0.071
	0.095
	0.083
	0.097
	0.107
	0.101
	 
	0.186
	0.172
	0.141
	0.183
	0.167
	0.178
	0.161
	0.139
	0.175
	0.176
	0.163
	0.169
	0.18
	0.135
	0.194
	0.17
	0.181
	0.178
	0.162
	0.194

	13
	H. lavadeserticus
	0.071
	0.071
	0.042
	0.077
	0.09
	0.08
	0.091
	0.08
	0.094
	0.109
	0.102
	0.07
	 
	0.149
	0.167
	0.165
	0.193
	0.112
	0.19
	0.137
	0.181
	0.178
	0.163
	0.117
	0.141
	0.205
	0.182
	0.199
	0.136
	0.124
	0.128
	0.162

	14
	H. lemurinus
	0.06
	0.072
	0.04
	0.07
	0.084
	0.067
	0.094
	0.07
	0.087
	0.096
	0.095
	0.067
	0.033
	 
	0.176
	0.162
	0.181
	0.144
	0.158
	0.125
	0.186
	0.191
	0.167
	0.148
	0.159
	0.201
	0.196
	0.204
	0.184
	0.152
	0.131
	0.185

	15
	H. luqueorum
	0.073
	0.072
	0.072
	0.078
	0.081
	0.077
	0.098
	0.075
	0.08
	0.087
	0.1
	0.083
	0.072
	0.057
	 
	0.172
	0.174
	0.19
	0.165
	0.133
	0.164
	0.183
	0.172
	0.162
	0.163
	0.176
	0.185
	0.17
	0.164
	0.145
	0.157
	0.176

	16
	H. macropholis
	0.083
	0.065
	0.078
	0.097
	0.108
	0.072
	0.118
	0.086
	0.108
	0.106
	0.107
	0.07
	0.085
	0.072
	0.07
	 
	0.181
	0.179
	0.172
	0.133
	0.17
	0.19
	0.159
	0.169
	0.167
	0.216
	0.15
	0.208
	0.176
	0.151
	0.162
	0.183

	17
	H. masirahensis
	0.076
	0.099
	0.098
	0.078
	0.068
	0.107
	0.097
	0.103
	0.057
	0.069
	0.048
	0.093
	0.084
	0.076
	0.092
	0.103
	 
	0.152
	0.143
	0.123
	0.158
	0.192
	0.136
	0.16
	0.138
	0.177
	0.175
	0.186
	0.164
	0.162
	0.147
	0.167

	18
	H. mindiae
	0.08
	0.072
	0.037
	0.076
	0.102
	0.074
	0.091
	0.078
	0.106
	0.1
	0.113
	0.078
	0.03
	0.035
	0.067
	0.09
	0.089
	 
	0.174
	0.149
	0.161
	0.183
	0.18
	0.119
	0.146
	0.185
	0.187
	0.215
	0.152
	0.137
	0.129
	0.156

	19
	H. oxyrhinus
	0.075
	0.092
	0.082
	0.074
	0.034
	0.099
	0.094
	0.106
	0.05
	0.061
	0.057
	0.098
	0.076
	0.063
	0.079
	0.096
	0.066
	0.088
	 
	0.095
	0.162
	0.167
	0.132
	0.153
	0.141
	0.197
	0.193
	0.201
	0.164
	0.145
	0.117
	0.149

	20
	H. paucituberculatus
	0.069
	0.092
	0.088
	0.064
	0.06
	0.106
	0.082
	0.11
	0.053
	0.067
	0.062
	0.089
	0.08
	0.077
	0.088
	0.101
	0.064
	0.081
	0.051
	 
	0.151
	0.154
	0.124
	0.121
	0.112
	0.168
	0.161
	0.178
	0.139
	0.117
	0.114
	0.142

	21
	H. persicus
	0.087
	0.097
	0.091
	0.075
	0.109
	0.093
	0.108
	0.09
	0.096
	0.11
	0.107
	0.09
	0.094
	0.076
	0.083
	0.109
	0.097
	0.092
	0.097
	0.091
	 
	0.169
	0.161
	0.17
	0.148
	0.206
	0.194
	0.209
	0.156
	0.162
	0.156
	0.177

	22
	H. saba
	0.085
	0.106
	0.101
	0.075
	0.088
	0.113
	0.065
	0.1
	0.088
	0.091
	0.104
	0.093
	0.094
	0.084
	0.088
	0.11
	0.078
	0.099
	0.088
	0.092
	0.103
	 
	0.148
	0.166
	0.15
	0.19
	0.204
	0.205
	0.185
	0.135
	0.146
	0.174

	23
	H. shihraensis
	0.059
	0.081
	0.086
	0.048
	0.074
	0.093
	0.076
	0.078
	0.073
	0.077
	0.074
	0.079
	0.074
	0.072
	0.076
	0.099
	0.076
	0.079
	0.077
	0.072
	0.086
	0.083
	 
	0.166
	0.131
	0.198
	0.195
	0.187
	0.168
	0.153
	0.133
	0.178

	24
	H. turcicus
	0.068
	0.066
	0.05
	0.071
	0.085
	0.078
	0.092
	0.078
	0.092
	0.099
	0.093
	0.072
	0.038
	0.039
	0.064
	0.073
	0.082
	0.043
	0.078
	0.078
	0.082
	0.099
	0.076
	 
	0.13
	0.178
	0.178
	0.185
	0.16
	0.128
	0.129
	0.161

	25
	H. ulii
	0.093
	0.113
	0.102
	0.084
	0.088
	0.121
	0.071
	0.113
	0.089
	0.103
	0.083
	0.097
	0.101
	0.092
	0.084
	0.115
	0.083
	0.104
	0.081
	0.069
	0.103
	0.076
	0.08
	0.099
	 
	0.195
	0.159
	0.187
	0.153
	0.128
	0.13
	0.148

	26
	H. y. montanus
	0.096
	0.069
	0.092
	0.093
	0.106
	0.078
	0.114
	0.094
	0.117
	0.124
	0.122
	0.061
	0.087
	0.077
	0.085
	0.097
	0.114
	0.088
	0.112
	0.113
	0.104
	0.117
	0.093
	0.085
	0.111
	 
	0.204
	0.159
	0.212
	0.195
	0.192
	0.225

	27
	H. y. pauciporosus
	0.078
	0.053
	0.072
	0.09
	0.099
	0.046
	0.104
	0.084
	0.104
	0.098
	0.103
	0.068
	0.076
	0.063
	0.063
	0.051
	0.099
	0.078
	0.085
	0.092
	0.094
	0.106
	0.093
	0.075
	0.111
	0.085
	 
	0.221
	0.191
	0.181
	0.178
	0.185

	28
	H. y. yerburii
	0.1
	0.077
	0.091
	0.101
	0.125
	0.092
	0.107
	0.105
	0.118
	0.124
	0.115
	0.05
	0.09
	0.091
	0.103
	0.092
	0.115
	0.097
	0.119
	0.103
	0.116
	0.12
	0.098
	0.092
	0.112
	0.047
	0.085
	 
	0.196
	0.187
	0.197
	0.234

	29
	H. robustus
	0.099
	0.125
	0.106
	0.105
	0.102
	0.124
	0.091
	0.11
	0.105
	0.11
	0.103
	0.102
	0.105
	0.097
	0.104
	0.118
	0.085
	0.114
	0.108
	0.108
	0.11
	0.099
	0.098
	0.108
	0.101
	0.105
	0.116
	0.109
	 
	0.159
	0.142
	0.141

	30
	H. mandebensis sp. n.
	0.072
	0.082
	0.077
	0.067
	0.086
	0.087
	0.079
	0.082
	0.073
	0.09
	0.083
	0.072
	0.067
	0.064
	0.081
	0.091
	0.077
	0.075
	0.077
	0.072
	0.077
	0.091
	0.07
	0.076
	0.083
	0.094
	0.081
	0.085
	0.097
	 
	0.108
	0.154

	31
	H. adensis sp. n.
	0.064
	0.087
	0.088
	0.076
	0.078
	0.091
	0.084
	0.094
	0.074
	0.074
	0.075
	0.082
	0.076
	0.07
	0.079
	0.088
	0.072
	0.081
	0.078
	0.064
	0.093
	0.099
	0.065
	0.078
	0.079
	0.102
	0.077
	0.099
	0.087
	0.061
	 
	0.123

	32
	H. awashensis sp. n.
	0.08
	0.104
	0.088
	0.077
	0.095
	0.106
	0.089
	0.109
	0.081
	0.088
	0.089
	0.089
	0.09
	0.08
	0.097
	0.102
	0.074
	0.099
	0.088
	0.088
	0.097
	0.086
	0.08
	0.092
	0.089
	0.095
	0.099
	0.089
	0.062
	0.071
	0.056
	 


