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	 taxon
	Plota

	
	Pine-MS.2
	Pine-MS.4
	Spruce-MS.2
	Spruce-MS.4
	Pine-PP.2
	Pine-PP.4
	Spruce-PP.2
	Spruce-PP.4

	Mucilaginibacter
	5.0
	6.2
	5.6
	3.6
	3.4
	1.9
	4.0
	3.8

	Granulicella
	2.5
	2.8
	2.4
	2.2
	3.3
	2.4
	3.4
	2.6

	Caulobacter
	1.8
	1.6
	1.2
	1.5
	1.7
	1.4
	1.2
	1.1

	Armatimonas_Armatimonadetes_gp1
	1.6
	2.0
	1.8
	0.8
	1.5
	0.9
	0.4
	0.8

	Legionella
	1.3
	1.2
	1.7
	1.5
	1.8
	1.6
	2.9
	2.3

	Burkholderia
	1.0
	0.9
	0.9
	1.1
	1.4
	0.9
	1.6
	1.3

	Armatimonadetes_gp5
	1.0
	0.6
	0.9
	0.7
	0.6
	0.7
	0.8
	0.4

	Sphingomonas
	0.9
	0.4
	0.5
	0.4
	0.5
	0.2
	0.7
	0.5

	Singulisphaera
	0.8
	1.1
	0.6
	2.1
	0.5
	1.0
	0.5
	1.8

	Acidisoma
	0.8
	1.0
	0.4
	0.7
	1.9
	2.1
	1.0
	1.1

	Rhizomicrobium
	0.8
	0.6
	0.4
	0.4
	0.4
	0.3
	0.4
	0.7

	Pseudomonas
	0.7
	0.3
	0.6
	0.4
	0.6
	0.2
	0.8
	0.2

	TM7_genera_incertae_sedis
	0.7
	0.6
	1.1
	0.6
	0.6
	0.7
	0.9
	0.8

	Gp1
	0.6
	1.0
	1.0
	1.4
	1.1
	1.7
	1.0
	1.0

	Gp3
	0.6
	0.7
	0.3
	0.6
	0.2
	0.4
	0.1
	0.2

	Aquicella
	0.5
	0.5
	0.6
	0.7
	0.6
	0.7
	0.6
	0.8

	Mycobacterium
	0.5
	0.4
	0.5
	0.6
	0.4
	0.4
	0.6
	0.7

	Phenylobacterium
	0.5
	0.3
	0.4
	0.3
	0.1
	0.0
	0.1
	0.4

	Novosphingobium
	0.4
	0.2
	0.4
	0.2
	0.4
	0.2
	0.6
	0.2

	Pedobacter
	0.4
	0.2
	0.3
	0.2
	0.2
	0.0
	0.3
	0.0

	Dyella
	0.3
	0.1
	0.2
	0.1
	0.6
	0.2
	0.4
	0.2

	Frondihabitans
	0.3
	0.1
	0.2
	0.1
	0.2
	0.1
	0.3
	0.1

	Rhizobacter
	0.3
	0.1
	0.3
	0.2
	0.1
	0.1
	0.2
	0.1

	Telmatospirillum
	0.3
	0.4
	0.3
	0.2
	0.3
	0.2
	0.4
	0.2

	Schlesneria
	0.3
	0.4
	0.2
	0.4
	0.2
	0.3
	0.3
	0.4

	Shinella
	0.3
	0.0
	0.1
	0.0
	0.0
	0.0
	0.1
	0.0

	Acidocella
	0.2
	0.1
	0.2
	0.5
	0.5
	0.2
	0.3
	0.2

	Chthonomonas_Armatimonadetes_gp3
	0.2
	0.3
	0.2
	0.1
	0.3
	0.2
	0.1
	0.3

	Edaphobacter
	0.2
	0.2
	0.2
	0.3
	0.1
	0.2
	0.3
	0.2

	Gemmata
	0.2
	0.4
	0.2
	0.3
	0.4
	0.3
	0.3
	0.4

	Bacteriovorax
	0.2
	0.1
	0.1
	0.0
	0.0
	0.0
	0.2
	0.0

	Bdellovibrio
	0.2
	0.1
	0.1
	0.0
	0.2
	0.0
	0.0
	0.0

	Chitinophaga
	0.2
	0.2
	0.2
	0.4
	0.1
	0.1
	0.1
	0.0

	Ferruginibacter
	0.2
	0.1
	0.1
	0.1
	0.1
	0.1
	0.2
	0.1

	Janthinobacterium
	0.2
	0.1
	0.2
	0.1
	0.0
	0.0
	0.2
	0.0

	Terriglobus
	0.2
	0.3
	0.2
	0.3
	0.2
	0.2
	0.4
	0.3

	Asticcacaulis
	0.1
	0.1
	0.1
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0

	Bradyrhizobium
	0.1
	0.3
	0.3
	0.2
	0.2
	0.2
	0.1
	0.1

	Cytophaga
	0.1
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0

	Dyadobacter
	0.1
	0.0
	0.1
	0.1
	0.0
	0.0
	0.1
	0.0

	Labrys
	0.1
	0.1
	0.1
	0.2
	0.1
	0.1
	0.2
	0.2

	Luteibacter
	0.1
	0.1
	0.1
	0.2
	0.1
	0.0
	0.2
	0.1

	Vampirovibrio
	0.1
	0.2
	0.1
	0.1
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0

	Collimonas
	0.1
	0.0
	0.0
	0.1
	0.1
	0.0
	0.1
	0.0

	Conexibacter
	0.1
	0.0
	0.1
	0.0
	0.1
	0.0
	0.0
	0.1

	Duganella
	0.1
	0.0
	0.0
	0.1
	0.0
	0.0
	0.1
	0.0

	Flavobacterium
	0.1
	0.1
	0.2
	0.1
	0.0
	0.0
	0.1
	0.0

	Herbiconiux
	0.1
	0.1
	0.0
	0.0
	0.1
	0.0
	0.1
	0.0

	Kineosporia
	0.1
	0.1
	0.1
	0.1
	0.0
	0.0
	0.1
	0.2

	Methylocapsa
	0.1
	0.1
	0.1
	0.1
	0.1
	0.1
	0.1
	0.1

	unclassified total
	69.6
	69.9
	69.8
	72.6
	72.0
	77.2
	71.4
	72.6

	Patulibacter
	0.1
	0.0
	0.0
	0.0
	0.2
	0.0
	0.0
	0.0

	Roseomonas
	0.1
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0

	Sorangium
	0.1
	0.1
	0.3
	0.1
	0.2
	0.1
	0.1
	0.1

	Spirosoma
	0.1
	0.0
	0.1
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0

	Variovorax
	0.1
	0.0
	0.1
	0.1
	0.1
	0.0
	0.1
	0.1

	Achromobacter
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.1
	0.0

	Acidiphilium
	0.0
	0.0
	0.1
	0.0
	0.2
	0.0
	0.2
	0.0

	Agromonas
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0

	Albidiferax
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.1
	0.0

	Brevundimonas
	0.0
	0.1
	0.1
	0.0
	0.2
	0.1
	0.1
	0.1

	Cellvibrio
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0

	Chryseobacterium
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.1
	0.0
	0.0
	0.0

	Coxiella
	0.0
	0.1
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.1
	0.0

	Curtobacterium
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0

	Curvibacter
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.1
	0.0

	Dokdonella
	0.0
	0.0
	0.1
	0.1
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0

	Dongia
	0.0
	0.1
	0.1
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0

	Frigoribacterium
	0.0
	0.1
	0.0
	0.0
	0.1
	0.1
	0.1
	0.0

	Gemmatimonas
	0.0
	0.0
	0.0
	0.1
	0.1
	0.0
	0.0
	0.0

	Georgfuchsia
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.1
	0.0

	Gp2
	0.0
	0.2
	0.3
	0.1
	0.1
	0.0
	0.0
	0.1

	Herbaspirillum
	0.0
	0.1
	0.0
	0.2
	0.1
	0.1
	0.1
	0.0

	Hydrocarboniphaga
	0.0
	0.1
	0.1
	0.1
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0

	Hyphomicrobium
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.1
	0.0

	Isosphaera
	0.0
	0.0
	0.0
	0.1
	0.0
	0.0
	0.1
	0.0

	Kaistia
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0

	Leifsonia
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0

	Massilia
	0.0
	0.0
	0.1
	0.1
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0

	Methylibium
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0

	Methylobacterium
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.1
	0.1
	0.1
	0.1

	Methylovirgula
	0.0
	0.1
	0.1
	0.1
	0.1
	0.2
	0.1
	0.1

	Nevskia
	0.0
	0.1
	0.0
	0.1
	0.1
	0.0
	0.1
	0.0

	Nocardioides
	0.0
	0.0
	0.1
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0

	Opitutus
	0.0
	0.2
	0.1
	0.1
	0.2
	0.1
	0.1
	0.2

	Orientia
	0.0
	0.1
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0

	Paenibacillus
	0.0
	0.0
	0.0
	0.1
	0.1
	0.0
	0.1
	0.1

	Parvibaculum
	0.0
	0.0
	0.0
	0.1
	0.0
	0.0
	0.1
	0.0

	Polaromonas
	0.0
	0.0
	0.0
	0.1
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0

	Rhizobium
	0.0
	0.1
	0.1
	0.0
	0.1
	0.0
	0.1
	0.0

	Rhodanobacter
	0.0
	0.1
	0.2
	0.2
	0.1
	0.1
	0.3
	0.1

	Rudaea
	0.0
	0.0
	0.1
	0.1
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0

	Steroidobacter
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0

	Streptacidiphilus
	0.0
	0.1
	0.1
	0.0
	0.1
	0.0
	0.0
	0.1

	Subdivision3_genera_incertae_sedis
	0.0
	0.1
	0.0
	0.1
	0.2
	0.2
	0.0
	0.1

	Subtercola
	0.0
	0.0
	0.0
	0.1
	0.1
	0.0
	0.0
	0.0

	Vasilyevaea
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.1
	0.0
	0.1
	0.0

	Yersinia
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.1
	0.0
	0.1
	0.0

	Acidisphaera
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.1
	0.0
	0.0
	0.0

	Aciditerrimonas
	0.0
	0.0
	0.0
	0.1
	0.1
	0.1
	0.0
	0.0

	Acinetobacter
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.1
	0.0
	0.0
	0.0

	Actinoplanes
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.1

	Actinospica
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.1
	0.0
	0.0
	0.0

	Aeromicrobium
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0

	Agreia
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0

	Amnibacterium
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0

	Aquincola
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0

	Arthrobacter
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0

	Azorhizobium
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0

	Bosea
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0

	Buttiauxella
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0

	Byssovorax
	0.0
	0.1
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0

	Clostridium_sensu_stricto
	0.0
	0.0
	0.1
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.1

	Clostridium_XI
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0

	Corynebacterium
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.1
	0.0
	0.0
	0.0

	Devosia
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0

	Enhydrobacter
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.1
	0.0
	0.0
	0.0

	Filimonas
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0

	Gp13
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0

	Gp5
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0

	Kitasatospora
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0

	Kluyvera
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0

	Leucobacter
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.1
	0.0
	0.0
	0.0

	Leuconostoc
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0

	Luteolibacter
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.1
	0.0

	Marmoricola
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0

	Methylocella
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0

	Methylocystis
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0

	Micrococcus
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0

	OD1_genera_incertae_sedis
	0.0
	0.1
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0

	Pandoraea
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.1
	0.0
	0.0
	0.0

	Pannonibacter
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0

	Paracoccus
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.1
	0.1
	0.0
	0.0

	Pelomonas
	0.0
	0.0
	0.0
	0.1
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0

	Propionibacterium
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.1
	0.0
	0.0
	0.0

	Prosthecobacter
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.1
	0.1
	0.0
	0.0

	Pseudonocardia
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.1
	0.0

	Salinibacterium
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0

	Sanguibacter
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0

	Silvimonas
	0.0
	0.0
	0.1
	0.0
	0.0
	0.0
	0.1
	0.0

	Simplicispira
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.1
	0.0

	Solirubrobacter
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0

	Spartobacteria_genera_incertae_sedis
	0.0
	0.1
	0.0
	0.1
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0

	Sphingobium
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0

	Streptomyces
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0

	Terrimonas
	0.0
	0.1
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0

	Undibacterium
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0

	Viridibacillus
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0

	Zavarzinella
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0
	0.0

	unclassified total
	69.6
	69.9
	69.8
	72.6
	72.0
	77.2
	71.4
	72.6

	aAbbreviation: MS: Mineral soil; PP: Pristine peat. The number 2 & 4 after plot indicates 2 or 4-month after incubation 
	
	



